ZAGADNIENIA BIOINFORMATYKA (BIOTECHNOLOGIA) 2025

Podstawowe zagadnienia 1 pojecia z zakresu biologii
molekularnej

Metody i zakres badan bioinformatycznych
Biologiczne dane i bazy danych:

- podziat i rodzaje

- przyktady i struktury bbd

- strategie i metody wyszukiwania rekordéw w bbd
Formaty rekordéw biologicznych baz danych:

- rodzaje

- struktura

— identyfikatory

- ontologie

Metody i algorytmy przyréwnania dwdch sekwencji:
- rodzaje

spos6b dziatania (parametry)

- interpretacja wynikow

przyktady implementacji

- Fasta i Blast

Matryce punktowania przyréwnania sekwencji:

- rodzaje

- gtowne zatozenia

— zastosowanie

- interpretacja

Statystyka przyréwnania sekwencji:

- rodzaje stosowanych miar do oznaczenia jako$ci przyrdéwnania
sekwencji

- interpretacja wynikow przyréwnania

Podstawy analizy danych NGS:

- formaty

- metody mapowania odczytéw (algorytmy)

— przyktady zastosowania technologii NGS
Przyréwnanie wielu sekwencji (MSA):

- rodzaje

- metody i sposdéb dziatania

- przyktady i zastosowania

Elementy analizy filogenetycznej:

— modele zmian ewolucyjnych

- drzewa filogenetyczne

- metody rekonstrukcji filogenetycznej

- ewaluacja wynikéw analizy filogenetycznej



